Sequence id 501 listed as per 5 1 2006 matched to Sequence 
77 as filed sequences 



Query= Sequence ID 501 listing as per 5 1 2006 
Subject^ Sequence ID 77 as filed 

Score = 857 bits (464), Expect = 0.0 
Identities = 464/464 (100%), Gaps = 0/464 (0%) 
Strand=Pl us/Plus 

Query 1 GCGGCTGCTGTTGGTTGGGGGCCGTCCCGCTCCTAAGGCAGGAAGATGGTGGCCGCAAAG 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 GCGGCTGCTGTTGGTTGGGGGCCGTCCCGCTCCTAAGGCAGGAAGATGGTGGCCGCAAAG 60 

Query 61 AAGACGAAAAAGTCGCTGGAGTCGATCAACTCTAGGCTCCAACTCGTTATGAAAAGTGGG 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 61 AAGACGAAAAAGTCGCTGGAGTCGATCAACTCTAGGCTCCAACTCGTTATGAAAAGTGGG 120 

Query 121 AAGTACGTCCTGGGGTACAAGCAGACTCTGAAGATGATCAGACAAGGCAAAGCGAAATTG 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 121 AAGTACGTCCTGGGGTACAAGCAGACTCTGAAGATGATCAGACAAGGCAAAGCGAAATTG 180 

Query 181 GTCATTCTCGCTAACAACTGCCCAGCTTTGAGGAAATCTGAAATAGAGTACTATGCTATG 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 181 GTCATTCTCGCTAACAACTGCCCAGCTTTGAGGAAATCTGAAATAGAGTACTATGCTATG 240 

Query 241 TTGGCTAAAACTGGTGTCCATCACTACAGTGGCAATAATATTGAACTGGGCACAGCATGC 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I P : I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 241 TTGGCTAAAACTGGTGTCCATCACTACAGTGGCAATAATATTGAACTGGGCACAGCATGC 300 

Query 301 GGAAAATACTACAGAGTGTGCACACTGGCTATCATTGATCCAGGTGACTCTGACATCATT 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 301 GGAAAATACTACAGAGTGTGCACACTGGCTATCATTGATCCAGGTGACTCTGACATCATT 360 

Query 361 AGAAGCATGCCAGAACAGACTGGTGAAAAGTAAACU I I I CACCTACAAAATTTCACCTG 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 361 AGAAGCATGCCAGAACAGACTGGTGAAAAGTAAACU I I I CACCTACAAAATTTCACCTG 420 



Query 421 CAAACCTTAAAC CTG CAAAATTTTCCTTTAATAAA ATTTG CTTG 464 

llllll III III Mill III III Mill MM III lllllll II 

Sbjct 421 CAAACCTTAAAC CTGCAAAATTTTCCTTTAATAAAATTTGCTTG 464 



